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5. acaule (4x) wild species

Spooner at al. (2007) PNAS 104:19398-19403

Fink - Ajan huiri Group (ajh, 23, Juzepcaukii Group (juz, 2x], Curtilobum Group (cur, 5x
Dark blue - Andigenum Group (adg, 45

iGreen - Chaucha Group (cha, 3%

iaray - Chilotanum Group ichi, 4)

Fied - Phureja Group (phu, 2x)

Llght Elue - Stenctarmum Group istn, 20



En combinacion con estudios recientes de morfologia,
los datos SSR apoyan una reclasificacion de las
papas nativas en 4 especies:

o [1] S. tuberosum , con dos Grupos de cultivares (Grupo
Andigenum de materiales de los Andes al cual pertenecen
diploides, triploides y tetraploides, y el Grupo Chilotanum de
la isla Chiloe que son tetraploides);

o [2] S. ajanhuiri(diploides);

e [3] S. juzepczukii (triploides);

o [4] S. curtilobum (pentaploides).

Spooner at al. (2007) PNAS 104:19398-19403




Esta generalmente
aceptado que la
papa fue introducida
en Europa por
Espaia (Islas
Canarias) en la
segunda parte del
siglo XVI a partir de
S. tuberosum ssp.
andigenum .

Sin embargo, varios
trabajos
moleculares
sostienen una
introduccion a partir
de S. tuberosum
Ssp. tuberosum
originaria del sur de
Chile (Chiloe).

Salaman 1937, Salaman y Hawkes 1949,
Hosaka y Hanneman 1988, Grun y Hawkes 1990

Juzepcuki y Bukasov 1929, Contreras
2003, Spooner et al. 2005
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e Las primeras introducciones en Europa fueron muy
probablemente del Grupo Andigenum pero en algun
momento, y antes del 1840, entraron variedades nativas
del Grupo Chilotanum las cuales se adaptaron
rapidamente y suplantaron a las Andigenas

 Lateoria de la adaptacion a los dias largos de la papa
Andigena queda invalidada por los marcadores SSR

* El mejoramiento genético utilizando Neo-Thbr y Andigena
no halogrado aumentar significativamente la diversidad
genética de las variedades mejoradas
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